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miRBase 

http://www.mirbase.org 

miRBase 数据库是一个提供包括已发表的 miRNA 序列数据、注释、预测基因靶标等信息

的全方位数据库，是存储 miRNA 信息最主要的公共数据库之一。该数据库于 2014 年 6 月

更新为最新版本 V21.0，包含 223 个物种的 35828 个成熟的 miRNA 序列。该数据库提供

便捷的网上查询服务，允许用户使用关键词或序列在线搜索已知的 miRNA 和靶标信息（仅

包含已有的靶标信息，所以会出现部分 miRNA 靶标信息无的现象）。该数据库用于 miRNA

信息查询较多，靶关系预测较少。 

 

 

TargetScan 

http://www.targetscan.org 

TargetScan 数据库是大家比较常用的预测 miRNA 靶基因数据库，主要通过搜索和每条

miRNA 种子匙域匘配的保守的 8mer 和 7mer 位点来预测靶基因。该数据库提供人、小鼠、

大鼠、奶牛、狗、猩猩、恒河猴、负鼠、鸡和青蛙等动物信息。最新更新时间为 2015 年 8

月，版本为 V7.0。 

http://www.mirbase.org/
http://www.targetscan.org/
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PicTar 

http://www.pictar.org/ 

PicTar 是通过一定计算法则来鉴定 microRNA 的靶目标的。该可搜索的网站可以提供以下

物种的关于 microRNA 靶目标的预测详细信息，包括：脊椎动物、七个果蝇种类、三个线

虫种类和人类的非保守但共表达的 microRNA 的靶目标（例如：表达在同一组织的

microRNA 和 mRNA）。 

http://www.pictar.org/
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starBase v2.0 

http://starbase.sysu.edu.cn/ 

该数据库采集了6000多份样本，14种癌症来自于37个独立研究的108份CLIP-seq数据，

同时辅助降解组实验数据搜寻 miRNA 的靶标，提供了各式各样的可视化界面去探讨

miRNA 靶标。除了 miRNA 和靶标 mRNA 之间关系，该数据库还进行 lncRNA、circRNA、

protein 与 mRNA 之间的相互作用分析，并分析了 ceRNA 机制。该数据库主要包含人、小

鼠、线虫 3 个物种信息。 

http://starbase.sysu.edu.cn/
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